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RESUMO

populacdes de Solanum lycocarpum estabelecidas em dois ecossistemas brasileiros: Cerrado

e daMata Atlantica. Avaliaram-se a porcentagem de germinacdo e seis caracteres morfol 6gicos

aos 20 dias apo6s a emergénciadas plantulas. A andlise de variancia revel ou a existéncia de variabilidade

genética entre as populacdes para a porcentagem de germinacdo, comprimento médio do cotilédone e
nimero médio defolhas.

O presente trabalho teve como objetivo verificar a existéncia de variabilidade genética entre trés
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ABSTRACT
GENETIC VARIABILITY AMONG Solanum lycocarpum POPULATIONS

Thiswork aimed to verify the existence of genetic variability among three Solanum lycocarpumpopul ations
from two Brazilian ecosystems: Cerrado and Mata Atlantica. The evaluation of germination and some
morphological characterswere performed twenty days after seedlings emergency. Theanalysisof variance
revealed the existence of genetic variability among the populations for germination, average length of
cotyledons and average leaves number.
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| NTRODUCAO preferencialmente, em éreas cujacoberturavegetal

foi removida tal como margens de estradas e

Solanum lycocarpum, popularmenteconhecida  terrenosbaldios (Lorenzi, 1999). A partir dosseus

como lobeira, pertenceafamiliaSolanaceaeeocorre  frutos produz-se um polvilho, ao qual € atribuida

em todo o territdrio brasileiro, principalmente em  propriedade terapéutica como hipoglicemiante
regidesdecerrado. E umaplantapioneiraencontrada,  (Dall’-Agnol & Von-Poser, 2000).
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Nos ultimos anos é crescente a preocupacéo
com o conhecimento de nossa biodiversidade no
gue diz respeito a sua variabilidade genética,
principalmente em funcéo do crescente aumento da
erosdo dos recursos genéticos (Ehrlich, 1997). A
avaliacdo da diversidade genética constitui uma
importante ferramentaque permite desde adescricéo
de espécies, bem como a separacao de popul acbes
divergentes tanto com interesse agrondmico e, ou
ecolégico (Carpentieri-Pipolo et al., 2000; Aareset
al., 2000). O estudo davariabilidade genéticapode
auxiliar na distincao de diferentes populacdes
através de marcadores morfol égicos bem como
marcadores moleculares (Ferreira & Grattapaglia,
1996; Larson et al., 2000). Os tipos de marcadores
morfol 6gicos empregados variam, mas estao
principalmente associados ao desenvolvimento
floral ereprodutivo (Vishal-Suri et al., 1999; Aares
et al., 2000). Estudando umagramineaocorrente na
Américado Norte, Larson et a. (2000) demonstraram
gue o estudo de caracteristicas morfol égicas séo
complementares aos estudos moleculares,
ratificando o uso de marcadores morfol 6gicos como
umaferramenta (itil em avaliages preliminares de
diversidade genética. Os estudos de variabilidade
genética utilizando marcadores morfol 6gicos tém
sido realizados com os mais diferentes objetivos.
Entre eles é possivel citar principalmente a
identificagdo de plantas tolerantes a presenca de
metais pesados (Mengoni et al., 2000), o
conhecimento dafilogeniaedabiogeografia (Ito et
al., 1999; Larson et ., 2000; Whitcher et a ., 2001) e
a selecdo de gendtipos agronomicamente
superiores (Deshmukh et al ., 1999; Vishal-Suri et al .,
1999; Machado et ., 2000).

Considerando aimportanciade S. lycocarpum
como planta pioneira e potencialmente Gtil na
recuperacdo de areas degradadas bem como sua
ampladistribui¢8o no territdrio brasileiro, torna-se
importante conhecer sua diversidade. Esta
informac&o pode ser Util na identificagcdo de
popul agdes que tenham maior capaci dade de ocupar
areas desprovidas de vegetacdo. Adicionalmente,
a maioria dos estudos sobre esta espécie se
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relaciona as suas propriedades medicinais, ndo
havendo qualquer informacéo sobre sua varia-
bilidade genética. Diante disso, o presente trabalho
teve como objetivo verificar a existéncia de
variabilidade genética, baseando-se em caracteres
morfolégicos, entre acessos de S. /ycocarpum
provenientes de dois biomas brasileiros
contrastantes: Cerrado e Mata Atlantica

MATERIAL E METODOS

Materia Biol6gico

Foram avaliadas trés populagdes, sendo uma
provenientede Brasilia- DF (Estacdo Biol 6gicada
UnB) e duas provenientes de Juiz de Fora - MG
(S80 Pedro e Campus da UFJF), ambientes de
Cerrado e Mata Atléantica, respectivamente e
distantesentresi em aproximadamente 1000 km. A
amostragem de cada populacdo se fez pela coleta
de frutos oriundos de seis individuos. Os frutos
foram col ocados paramaturar em camara de papel
por 30 dias. Apods este periodo, as sementes dos
frutos de cada popul agdo foram retiradas, misturadas
e colocadas paragerminar.

Ensaio decampo

Realizou-se a semeadura direta em solo de
sementeiraexpostaaluz diretado sol, como indicado
por Lorenzi (1999). O experimento foi montado no
delineamento em blocos casualizados, com trés
repeticoes, sendo cada parcela constituida de uma
fileiracom 12 sementes. Avdiaram-seaporcentagem
de germinacdo (GER) e o0s seguintes caracteres
morfo-l6gicos, tomados vinte dias apds a
emergéncia das plantulas: comprimento médio do
cotilédone (CM C), comprimento médio do hipocgtilo
(CMH), comprimento médio da radicula (CMR),
comprimento médiodolimbofoliar (CMLF), nmero
médio de folhas (NMF) e altura média das plantas
(AMP).

Andlise estatistica
Pararealizar aandlise de variancia, somente a
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varidvel germinacdo foi previamentetransformada,
de acordo com Ferreira (1991), utilizando-se a se-
guinte expressdo:

y =Jx+1,0nde y: valor transformado; x: valor
original.

Empregou-se 0 modelo de efeito aleatdrio,
exceto amédia. O esquemadaandisedevariancia
encontra-se na Tabela 1.

Para verificar a existéncia de variabilidade
genética entre as popul agdes, empregou-se o teste
F a5% de probabilidade. Para caracteres cujo teste
F foi significativo, empregou-se o teste Duncan, a
5% de probabilidade, paracomparar as médias das
populacdes.

RESULTADOS E DISCUSSAO

Os resultados das andlises de variancia
encontram-senaTabela2. Oteste Ffoi significativo
para os caracteres porcentagem de germinac&o,
comprimento médio dos cotilédonesendimero médio
de folhas. Isto indica que, para estes caracteres,
existe variabilidade genética entre as popul agbes
estudadas. Este resultado pode ser explicado pelo
fato de que as populagdes desenvolveram-se em
ambientesdistintos, umaem regido de Cerrado eas
outrasduas em regido de MataAtlénticae, portanto,
adaptaram-se diferencialmente. Resultados
semelhantes foram encontrados por Schrader &
Graves (2000) ao estudarem trés populacdes
selvagens de Alnus maritima (Solanaceag). Tais
autoresencontraram diferengas significativas entre
as popul agbes avaliando germinagdo, comprimento
de folha, peso de matéria fresca das plantulas e
densidade foliar. Os resultados favoraveis a
populacéo oriunda de Brasilia-DF podem ser
devidos a0 seu desenvolvimento em um regime de
aguas mais escasso em relagdo as demais que
desenvolveram-se em regi6es com regime de chuvas
mais intenso. Vidal et a. (1999) observaram uma
melhor performanceem S. lycocarpum sob regime
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de baixadisponibilidade de agua.

Ambientes diferentes apresentam diferentes
pressdes de sel ecdo, fazendo com que um gendtipo
que proporciona valor adaptativo superior num
dado ambiente possua menor adaptacdo a outro
(Kassen & Bell, 2000). Utilizando andlise decluster,
Vander-Kloet & Hill (2000), relacionaram aestratégia
de germinacdo com o nicho ocupado por espécies
simpatricas do género Vaccinum. Assim, uma
espécie de ampladistribuicdo geogréfica, como é 0
caso da lobeira, podera originar populacbes
geneticamente distintas. No presente trabalho, foi
possivel detectar variabilidade para trés dos
caracteres estudados. Contudo, se o isolamento
geogréaficoimpedir o fluxo génico, estas popul agdes
tenderdo a ficar cada vez mais distantes genetica-
mente. Em plantas, essasituacéo pode muitasvezes
ser acelerada em funcéo de sua natureza séssil,
tendo como consequéncia adaptacdo local espe-
cificae o surgimento de metapopul agdes (Galloway
& Fengter, 2000). A existénciadevariabilidade gené-
tica torna possivel a sele¢do de acessos mais
adaptados a condi¢Bes ambientais especificas,
como por exemplo areas degradadas. Assim, tais
acessos seriam potencia mente Utel s narecuperagéo
do solo e na reabilitacdo de um ambiente ecolo-
gicamente comprometido. Uma forma de se obter
mel hores resultados é a selecdo de plantas no local
onde serdo utilizadas, permitindo o desenvolvimento
de populacdes mais adequadas a cada nicho.
Wakeley (2000) observou que a subdivisio de
grandes popul agBes predispde as mesmas aforma-
¢do dedemeseaalteracdo navariabilidade genética
de modo a se adaptar a diferentes condic¢des
ambientais. Para 0s demais caracteres avaliados, o
teste F ndo foi significativo, indicando ausénciade
variabilidade genética. Certamente, para estes
caracteres, astréslocalidades apresentaram amesma
pressdo de selecdo, o quelevou aumauniformidade
genética nas populagdes estudadas.

O teste demédiaparaos caracterespercentagem
degerminagdo, comprimento médio dos cotilédones
e nimero médio defolhas encontra-se na Tabela 3.
Para a porcentagem de germinagdo a média da
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Tabela 1. Esquema da andlise de varilncia.
Table 1. Analysis of variance squeme.

Floresta ¢ Ambiente

Fonte de variacido G.L. QM

Blocos bl
Populacdes (T)

Residuo (R) (b-1)(g-1)

el 0

E(QM) F
o +bo,’ 6, /0,
2 -
.

¢ ~: componente de varidneia do efeito do ambiente entre as parcelas experimentais.

2 . . N N L. -
O~ componente quadritico devido 4 variabilidade genética entre as populagdes.

a

Tabela 2. Andlises de variincia para sete caracteres morfoldgicos relativos a trés populagdes de S. Iycocarpum.

Table 2. Analysis of variance for seven traits of three S. Ivcocarpum populations.

Quadrados Médios

FV GL GER* CMC CMH CMR CMLF NMF AMP
Blocos 2 0.66 4.83 3.95 46.37 2.23 0.97 1.57
Populagio 2 7.62% 197.08* 18.51 519.50 193.36 8. 19% 20.65
Residuo 4 0.69 24.21 5.99 §1.75 64.78 1.13 15.92
CV (%) 15.57 10,06 14.36 8.52 14.96 15.78 17.21

* Significativo a 5% de probabilidade pelo teste F.

* GER (porcentagem de germinagio). CMC (comprimento médio do cotilédone). CMH (comprimento médio do hipocdtilo).
CMR (comprimento médio da radicula). CMLF (comprimento médio do limbo foliar). NMF (nimero médio de folhas) ¢

AMP (altura média das plantas).

populagiio de Brasilia-DF foi superior as médias das
populagdes de Juiz de Fora-MG. Jd para o
comprimento médio dos cotilédones, a média da
populaciio de Brasilia foi superior a de Sdo Pedro,
enquanto a média da populagio da UFJF ndo diferiu
cstatisticamente das médias das populagdes
daquelas duas localidades. O ndmero médio de
folhas da populac¢do do Sdo Pedro foi inferior ao
das populagdes de Brasilia ¢ da UFJE. O fato da
populaciio de Brasilia ter apresentado médias
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superiores as da populagio do Sio Pedro, indica a
existéncia de diferentes pressoes de sclegio. E
possivel que genes relacionados as maiores médias
tenham, em Brasilia, maior valor adaptativo,
enquanto que em Sdo Pedro apresentem baixa
adaptacdo. Por outro lado, para duas das
caracteristicas analisadas, as populagdes de Juiz
de Fora nfo apresentaram diferencas ratificando a
cxisténcia de pressoes de scle¢lo similarcs em drcas
distintas mas dentro do mesmo municipio.
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Tabela 3. Médias de trés caracteres morfoldgicos relativos a trés populagdes de S. Ivcocarpum.

Table 3. Mean of three morphological traits of threc S. Iycocarpum populations.

Cardter
Populacio GER* CMC NMF
Brasilia 4723 A 56,10 A 772 A
UFRJF 17,78 B 50.49 AB 7,67 A
Sdo Pedro 13,80 B 40,13 B 483 B

As médias seguidas de pelo menos uma mesma letra ndo diferem entre si. ao nivel de 5% de probabilidade, pelo teste Duncan.
‘GER (porcentagem de germinagio), CMC (comprimento médio dos cotilédones) ¢ NMF (nimero médio de folhas).

A cxisténeia de variabilidade genética para
numero médio de folhas, comprimento médio dos
cotilédones ¢ percentagem de germinagido indica
que o estudo de pardmetros morfoldgicos podem
ser usados como indicadores de divergéncia
genética em Solanum Iycocarpun.

Acrescenta-se ainda, que a lobeira tem alta ca-
pacidade de ocupar drcas descobertas e que muitas
vezes eslas plantas sdo observadas scrvindo de
poleiros para aves. Isto incrementa fortemente a che-
gada de scmentes na drca exposta e, consequen-
temente, otimiza o processo de colonizagdo. Estas
caracterfsticas associadas a existéncia de varia-
bilidade genética sdo instrumentos tteis para a
identificagao de populagdes mais adaptadas a dreas
sem cobertura vegetal acclerando o processo de
sucessio. E importante ressaltar, contudo, quc futu-
ros estudos, envolvendo maior nimero de popu-
lagdes oriundas de ambientes diversificados sdo
fundamentais para que genétipos superiores sejam
selecionados.

CONCLUSOES

Os resultados observados permitem concluir
que:

¢ A utilizagdo de marcadores morfologicos ¢
uma ferramenta util para a detec¢io de
variabilidade genética cm Solanum Iyco-
carpum,

¢ Existe variabilidade entre populagdes de
Solanum lycocarpum provenientes de
diferentes biomas.
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