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Comparison of selection proceduresfor grain production in soybean populations
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RESUMO

Este trabalho teve como objetivos predizer o ganho
genético, para produgdo de gréos, advindo de diferentes procedi-
mentos de selegdo eindicar, entre as popul agdes estudadas, a mais
promissora quanto a expectativa de ganhos. Quatro estratégias
de selegdo foram utilizadas na comparacéo de ganhos: selegéo
entre e dentro de familias; sele¢cdo combinada e selegéo individu-
al para producdo de gréos; e, também, para a selecdo livre de
pesos e de parametros, o nimero de dias e altura da planta por
ocasiao da maturagao. Os individuos selecionados encontravam-
se na geragéo F; e foram conduzidos e observados em campo no
esguema cultivares-padr&o intercalados as linhas segregantes, no
ano agricola 1996/97, em Vicosa, Minas Gerais. Os resultados
indicaram que, considerando a familia no processo seletivo, a es-
tratégia de selecdo combinada foi a mais promissora. Entretanto,
a estratégia de selecdo individual deteve maior expectativa de
progresso genético entre as quatro estratégias. Quanto aos cruza-
mentos, 0 cruzamento entre os progenitores CEPS 89-26 e FT-
Cristalina foi 0 que apresentou maior expectativa de ganho gené-
tico.

Palavras-chave: Glycine max (L.) Merrill, herdabilidades, predi-
¢ao de ganhos.

ABSTRACT

This study aimed to predict the genetic gain for grain
production by applying different selection procedures and to
choose, among the studied populations, the most promising one
regarding gain expectation. Four selection strategies were used:
selection among and within families; combined selection and
individual selection for grain production; as well as for selection
freefromweights and parameters, number of days and plant height

at maturation. Generation F individuals were selected, placed
and observed in the field following the design standard-cultivars
among the segregating lines, during the agricultural year of 1996/
1997, in Vicosa, Minas Gerais. The results indicated that,
considering the family in the selective process, combined selection
was the most promising strategy. However, individual selection
showed the highest expectation of genetic gain among the four
strategies. The cross between the parents CEPS 89-26 and FT-
Cristalina presented the highest expectation of genetic gain.

Key words: Glyinemax (L.) Merrill, heritability, gain prediction.

INTRODUCAO

O progresso genético direcionado em qual-
quer espécie esta associado a existéncia de variabili-
dade genética, aselecdo natura e/ou artificial eao gjus-
te dos gendtipos aos ambientes existentes. Comprova-
daa presenca da variabilidade genética e sobretudo o
valor desta em relag8o a variagdo ndo-genética, a se-
| ec8o assume grande importanciano progresso geneti-
co. A selecdo objetivaacumular alelosfavoréveisaca
racteristicadeinteresse em determinadapopulacdo e é
um processo vinculado a uma constante e permanente
renovagao.

A possibilidade do melhorista predizer o
ganho esperado pelasel ecdo, antesmesmo queelasgja
realizada, €, sem dlvida, uma das maiores contribui-
¢bes da genética quantitativa (RAMALHO &
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VENCOVSKY, 1978; HALLAUER & MIRANDA
FILHO, 1981). Para CRUZ & REGAZZI (1997), de
acordo com a estratégia de selecdo e o ganho que ela
proporcionard, pode-se orientar, de maneiramais efe-
tiva, um programa de melhoramento, bem como pre-
dizer o sucesso do esquema sel etivo adotado, decidin-
do, com bases cientificas, quais esquemas podem re-
sultar em maior ganho genético.

Os progressos genéticosreferem-se asal-
teragdes observadas nas caracteristicas de interes-
se, durante um ciclo de sele¢cdo, com a
recombinacdo e multiplicacdo das unidades
selecionadas. Tais modificagBes ocorrerdo em mag-
nitude e sentido variados, dependendo da estraté-
giae dos critérios de sel ecdo adotados. Assim, uma
das atribui¢des mais importantes do melhorista de
plantas é identificar critérios de selec@o capazes
de promover alteracbes, no sentido desejado, nas
caracteristicas de interesse dentro de um programa
de melhoramento.

V arios s0 os procedimentos utilizados pelo
melhorista para identificar os genétipos superiores
numa populagdo. Algunslevam em conta o comporta-
mento do individuo, enquanto outros se fundamentam,
primeiramente, no desempenho dafamiliae, secunda-
riamente, nasuperioridade rel ativadosindividuos den-
tro da familia Ha, também, a estratégia que utiliza,
simultaneamente, asinformagdes doindividuo ede seus
parentes, chamada de selecdo combinada, sendo sem-
pre superior aos métodos de selecdo individual, defa-
miliaseentreedentro defamilias (FALCONER, 1987).
A selecdo combinada proporcionaresposta superior ou,
no minimo, equivalente a selegdo de familias ou a se-
lecdo massal (LUSH, 1964), earespostaaselecdo pode
ser maximizada se toda informagcdo obtida nos paren-
tesfor também utilizadano processo seletivo (WEBER,
1982).

A selec@o em geracBesiniciais, principal-
mente individual, estd na dependénciadaavaliacdo
de cadaindividuo na parcela, razdo por que se deve
utilizar maior espagamento para facilitar as
mensuracdes; com isso, a selecdo pode ndo ser fa-
voravel agueles gendtipos desejaveis (JENNINGS
& HERRARA, 1968; KHALIFA & QUALSET,
1975).

O objetivo deste trabalho foi comparar di-
ferentes procedimentos de selecdo quanto a predicéo
de ganhos para dados corrigidos pela variagéo de li-
nhas homozigéticas (cultivares-padréo) e ndo corri-
gidos, com referéncia a producéo de gréos, assim
como comparar o comportamento dos diferentes cru-
zamentos utilizados, quanto aos procedimentos de
selecdo.

MATERIAL E METODOS

Foram utilizadostrés cruzamentos, osquais
se encontravam na geragdo F : CR1: ‘CEPS 77-16' X
‘Doko RC'; CR2: ‘CEPS 89-26' x ‘IAC-8' e CR3:
‘CEPS 89-26" x ‘FT-Cristalina . As geracOes anterio-
res foram conduzidas em “ bulk” por pesquisadores
do Programa de Melhoramento de Soja do Departa-
mento de FitotecniadaUniversidade Federal deVico-
sa (UFV). O experimento foi conduzido em Vigosa,
Minas Gerais, no ano agricola 1996/97.

A constitui¢do experimental no campofoi a
delinhas segregantes com cultivares-padréo intercal a-
dos a semelhanca de ensaios classicos de andlise de
geracao, taiscomo P, P, F eF,. Nesse caso apopula
a0 segregante € representada por F, a0 invésde F, e
as populacBes uniformes (em homozigose) sdo repre-
sentadas pel os cultivares-padréo (genitores), ao invés
deP, P, eF . O arranjo no campo foi feito de forma
gue a cada cinco linhas um dos cultivares-padréo era
inserido, comegando sempre por um deles. Foram uti-
lizados como cultivares-padréo um dos parentais e o
cultivar BR 16, este como substituto das linhagens
CEPS 77-16 e CEPS 89-26, devido a ndo-disponibili-
dade de sementes dessas linhagens e ao fato de o culti-
var BR 16 apresentar caracteristicas agrondmicas se-
mel hantes as das linhagens. Cada parcelafoi constitu-
ida de uma fileira de 1,0m de comprimento, no
espacamento de 0,70m entrefileiras, sendo utilizadas
30 sementes nafileira. Aos 15 a 20 dias ap6s a emer-
géncia, foi feito o desbaste, deixando-se 15 plantas por
parcela.

Paraefeito de avaliacdo, foram etiquetadas
seis plantas competitivas dentro de cada parcela, sen-
doissofeito antes do florescimento, paraque ndo hou-
vesse tendenciosidade na escolha das plantas a serem
avaliadas, 0 que, se acontecesse, levariaaumasel ecéo
paraciclo. Foram avaliadas as plantas etiquetadas pre-
viamente em cada parcela e os seguintes caracteres
foram utilizados: nimero de dias paramaturagéo - con-
tados a partir da semeadura até que 95% das vagens
atingissem a coloragdo tipica de maturagdo; aturada
planta namaturacdo - altura, em centimetros, do nivel
do solo até o ultimo noé da haste principal, por ocasido
da maturacdo; producdo de gréos - peso total das se-
mentes de cada planta, em gramas.

Correcdo ambiental dentro do experimento

A correcdo dos dados paraefeito ambiental
foi feita, utilizando-se como fator de correcdo avaria-
¢80 nos valores de cada cultivar-padréo em relacédo a
meédia geral dos cultivares-padrdo para dada caracte-
ristica. A matriz composta pelos fatores de correcéo,
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para cada caracteristica, foi obtida da seguinte forma:
obteve-se a média geral, em relacdo a cada cultivar-
padrdo; obteve-se a média de cada repeticdo em cada
cultivar-padréo; o fator de corregdo foi obtido pela
subtracdo damédia da repeticéo do cultivar-padrédo 1,
ou do cultivar-padrdo 2, pela correspondente média
gera ecadavalor fenotipico dosindividuos segregantes
foi subtraido deste fator, obtendo assim o valor corri-
gido.

O nimero de linhas da matriz de corregcdo
foi igual @ somado nimero de repeticbes dos cultiva-
res-padrdo. A correcéo foi feita de acordo com a se-
guinteexpressdo: V. =V, _F., ,emque:
valor corrigido para o individuo j dentro da linha
segregante i;voij: valor observado do individuo j ha
linhai; e F :fator decorrecdo originado do cultivar-
padr&o z, na repeticdo k.

Selecdo

As estratégias de sel ecdo utilizadas nas po-
pulagdes (F ) dos trés cruzamentos e 0 nimero de in-
dividuos sefecionados em cada uma delas foram os
seguintes: i) Selecéo entre e dentro de familias para
producdo de grdos: os percentuais de familias
selecionadas de acordo com o cruzamento
corresponderam aos seguintes. CR1 = 26,4%, CR2 =
35,8% e CR3 = 44,5%; foram selecionados 33,4% dos
melhores individuos de cada familia superior. Assim,
selecionaram-se 40 individuos por cruzamento, quefoi
fixado para as demais estratégias. ii) Selecdo combi-
nada: foram selecionados os 40 individuos que apre-
sentaram os mai ores val ores genéticos obtidos dacom-
binag&o entre o desvio do individuo em relacdo amé-
diadafamiliae o desvio damédiadafamiliaem rela-
¢do amédiageral paraproducdo de gréos. iii) Selecdo
individual para producdo de gréos: 40 individuos
foram selecionados, desconsiderando-se ainforma-
¢do dafamilia, ou sgja, selecionaram-se 0s 40 indivi-
duos mais produtivos. iv) Selecdo livre de pesos de
parémetros: foram selecionados 40 individuos, consi-
derando-se nimero de dias para maturagdo, altura de
planta namaturacdo e produgdo de gréos como carac-
teristicas da selecdo simulténea. Os limites inferiores
deselecdo corresponderam a: 125 dias paramaturagao,
65 centimetros paraaturada plantae médiadaprodu-
¢30o de gréos para cada cruzamento.

Os 40 individuos selecionados por estraté-
giade selecdo corresponderam a diferentes porcenta-
gens de selecdo, devido ao tamanho diferenciado das
populagdes. Esse nimero de individuos selecionados
corresponde as seguintes percentagens de selegdo por
cruzamento: CEPS 77-16 x Doko RC: 8,77%, CEPS
89-26 x IAC-8: 11,90% e CEPS89-26 x FT-Cristali-

na: 14,81%. Houve, portanto, sobreposicdo de indivi-
duos nas diferentes estratégias de sele¢do, o queresul-
tou numa popul agéo sel ecionada com os seguintes nU-
meros de individuos: CR1: 84, CR2: 81 e CR3: 75. A
selecdo foi feita com base nos dados corrigidos para
efeito ambiental.

Estimativas das variancias genéticas e das
her dabilidades em sentidorestrito

As estimativas das variéncias genéticas e
das herdabilidades em sentido restrito estdo apresen-
tadas natabela 1.

Predicdo de ganhos
Selecdoindividual

A resposta a selecdo individual foi estima-
da, utilizando-se a expressdo apresentada natabela 1.

indice de selegio livre de pesos e de parametros

A selecdo dosindividuos utilizando o indi-
ce de selecdo livre de pesos e de parametros foi feita,
mediante 0 emprego da expressdo, conforme descrita
por ELSTON (1963), que esta apresentada na tabela
1. Apos selecionados os individuos, utilizando-se as
caracteristicas nimero de dias para maturagéo, altura
daplantanamaturacéo e producdo de gréos paracom-
por o indice de selecdo. a resposta a selecdo foi esti-
mada para cada caracteristica i soladamente, utilizan-
do-se procedimento semelhante & selec¢do individual,
ousga GSy = DSy xh3

Selecdo entre e dentro de familias

Segundo VENCOV SKY (1987), uma vez
definidos as familias e osindividuos dentro das fami-
lias que compordo a populagdo melhorada, o ganho
por selecdo pode ser estimado conforme expressao
apresentada natabela 1.

Selecdo combinada

A selec@o foi feitaa partir de um indice, o
qual foi obtido, levando-se em conta o desvio do indi-
viduo em relacdo amédiadafamiliadqual pertenciae
0 desvio da média da familia em relacdo a média ge-
ral. Para cada desvio foi dado um peso, objetivando
minimizar as diferencas entre os elementos do vetor I,
de indices de selecdo, e os €l ementos correspondentes
do vetor G, de valores genéticos. A expressdo para o
indice de sel ecéo combinada esta apresentada na tabe-
la 1, sendo os pesos estimados a partir de:
b1= (1_rgw)hF\2’W €,

1-r,
b2 = (Tg-’- rgw JhSF
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Tabda 1 — Edimadores dos parametros utilizados para obtencdo das variancias, herdabilidades e ganhos através dos diferentes

procedimentos de sdlecdo.
Parametros Estimadores
Variancia genética entre médias de familias 5'(236 :OA',EE —G’f
Variancia genéticadentro defamilias OA'éW :OA',EW —5'§N
A2 ~2
ap Ot .0
Varizndiaaditiva gi=-"% n-Gu
I, (1+1,)
21 &7
Herdabilidade entre familias ha, = =4
Fe
A2
- - 2 _(1_In)aA
Herdabilidade dentro de familias th =
UFW
. _(1+1,)5%
Herdabilidade em nivel deindividuo th - ~
FTotaI
Ganho de selegio individua GS, =DS, xh’,
62 62
Ganho de selego entre e dentro GS = Age DSl + S—W DSZ
9Fe 9Fw
n
indi ce de sdegéo livre de pesos e de parametros I, = |_| W

ljj :Bl(Yij =Y, )+ (Y. -Y)

indice de sdecio combinada

1

UA',EE: estimativa da variancia fenotipica entre médias de familias; GAiW: estimativa da variancia fenotipica dentro de familias;
af: estimativa da varidncia ambiental entre médias de familias; OA';N: estimativa da variancia ambiental dentro de familias,
In . coeficiente de endogamia na geragdo considerada; DSX : diferencial de sdecdo do cardter X; hr2X . herdabilidade, no sentido
restrito, do caréter X, em nivel de individuo; D' : diferencial médio de sdlegso para familia. DS, - diferencial de sdlegéio médio de
individuo dentro de familig bl : peso dado ao desvio do valor do individuo (Yij ) em relacdo a media de sua familia (Y_| );bz . peso
dado ao desvio damédiadafaml’lia(vi, ) em relagdo amédia geradl dapopulagdo (Y_ ).

emaque: r, correlagdo entre plantas dentro de parce- RESULTADOSE DISCUSSAO

lasou familias; p: nlmero de plantas avaliadas por par-

celaou familia. Selecdo entre e dentro de familias para producéo

A respostaasel ecdo é dadapelo diferencial
de selecdo no indice: RS= DS

Em todas as estratégias, os ganhos
esperados em virtude da selecéo foram obti-
dos de dados corrigidos. Foram também es-
timados os ganhos esperados de dados origi-
nais com a selecéo feita nos dados corrigi-
dos.

degréos

Na estimagdo dos parémetros para dados
corrigidos, apenas a variéncia fenotipicafoi alterada,
sendo as demai s variancias as mesmas estimadas para
dados originais (Tabela 2).

Nas estimativas referentes ao cruzamento
CR1, notou-se que a correcdo dos dados diminuiu a
variacdo fenotipicacom referénciaavariacdo entremé-

Ciéncia Rural, v.34, n.3, mai-jun, 2004.
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Tabela 2 — Estimativas de parametros genéticos para dados originais e corrigidos para efeito ambiental em producéo de gréos utilizando-se
sdecfo entre e dentro de familias e selecsio combinada nos trés cruzamentos (CR1, CR2 e CR3) em progénies Fs de soja*

CR1 CR2 CR3
Perémetros’ - Dentro de - Dentro de - Dentro de
Entre familias familias Entre familias familias Entre familias familias

h? 0523 0,126 0,258 0,053 0,770 0377
h2

Re 0,634 0,126 0,192 0,053 0,844 0377
Xo 12,545 12,545 9,337 9,337 14,404 14,404
X s 17,339 25,565 12,498 14,804 18,212 25,022
X < 16,250 24,476 12,886 14,407 18,765 25,576
GS% 19,976 13,033 8,739 3,126 20,367 27,820
GS. % 18,722 11,941 7,308 2,910 25,554 29,275
61 =h . 1,000 1,000 1,000
62 4,163 4,831 2,041
Bzc 5,047 3,588 2,236
GSC% 41,031 14,298 72,889
GSC. % 31,757 11,085 74,083
GSC./GSC 0,773 0,775 1,016
EF SC/SED 1,035 1,085 1,351
EFSC,y / SED, 1,264 1,235 1,352

1 CR1: ‘CEPS 77-16' X ‘Doko RC' ; CR2: ‘CEPS89-26' X ‘IAC -8’ ; CR3: ‘CEPS89-26' x ‘FT-Crigtalina.

2 2 v
2 herdabilidade restrita ( hR ); herdabilidade restrita para dados corrigidos pelo efeito ambiental ( hRC ); média original ( XO ); média dos

selecionados com base no valor fenotipico (XS ); média dos selecionados com base no valor corrigido para efeito ambiental (XSC );

ganhos percentuais (GS%) e (GSC % ); pesos dados ao desvio do individuo em relagdo a média da familia para dados originais e

corrigidos (b1 e blc) ; peso dado ao desvio da média da familia em relacdo a média geral para dados originais (bz) e para dados

corrigidos para efeito ambiental (bzc) ; ganhos percentuais pela selecdo combinada (Gg:% )e (Gg:c % ); relacdo dos ganhos

para dados corrigidos e fenotipicos (Gg:c / G&:) ; eficiéncia da sdecdo combinada sobre sdecdo entre e dentro de familias

(EF.&:/ SED) e eficiéncia da sdecdo combinada para dados corrigidos sobre sdecéo entre e dentro de familias para dados

corrigidos ( EF&:OW /SEDoor )-

dias de familias, o que refletiu numa expectativa
de maior representatividade do val or genético pelo
valor corrigido através do fator de corregéo
ambiental. I1sso indicou que a corregédo influen-

ciou de maneira a reduzir aqueles valores
fenotipicos que foram beneficiados e aumentar
aqueles valores prejudicados pelo efeito ndo-ge-
nético, gerando, com isso, maior expectativa de
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eficiéncia quanto ao ganho real comparado ao va-
lor fenotipico original.

No cruzamento CR2, a corre¢éo dos dados
aumentou a variagdo total ou fenotipica em nivel de
média de familia, o que acarretou reducéo da
herdabilidade nesta unidade de selecdo. Isso pode ser
devido aumacorrecdo que ndo refletiaavariagio ndo-
genética, a ndo ser que existisse tendéncia de os
gendtipos superiores estarem em locai s desfavoréveis
ou os gendtipos inferiores estarem em locais de influ-
énciaambiental favoravel. Jano cruzamento CR3, mos-
traram-se valores altos de herdabilidade, tanto em ni-
vel de médias de familias quanto deindividuos dentro
defamilias, paradadosfenotipicosoriginaise corrigi-
dos. Observou-se também que esse foi 0 cruzamento
mais promissor nessa estratégia, poisfoi o que apre-
sentou maior expectativa de ganho, em comparacéo
com osdemais. Além disso, foi nesse cruzamento que
se selecionou amaior proporc¢do de individuos em re-
lacdo apopulacdo original, devido ao fato de ser estaa
populagdo mais reduzida entre as trés e de 0 nimero
de individuos selecionados manter-se constante para
cada estratégia.

Numa comparacdo geral entre os trés cru-
zamentos, notou-se que a correcdo dos dados ndo afe-
tou a variabilidade dentro de familias, o que refletiu
no mesmo coeficiente de herdabilidade para dados
corrigidos e ndo-corrigidos. Houve expectativa de
maior ganho no cruzamento CR3, que foi em fungdo
da maior estimativa de herdabilidade, tanto entre fa-
milias quanto dentro de familias, com ou sem corre-
¢do dos dados. Logo, a€ficiénciadapredicdo paraessa
estratégia quanto ao comportamento no campo, para
CR3, ficou em func¢do da precisdo das estimativas das
herdabilidades.

Selecdo combinada

As estimativas dos coeficientes para o
desvio do individuo em relacdo a médiadafamilia
e 0 desvio damédiadafamiliaem relacdo amédia
geral, paradados originais e corrigidos pelo efeito
ambiental assim como as expectativas de gan-
hos para os trés cruzamentos em virtude da sele-
¢do combinada univariada para producéo de gréos
estao apresentados na tabela 2. Em trabalhos com
esse indice de selec@o combinado, foi verificada
variacdo em relacdo a selegdo entre e dentro con-
vencional, pelo fato de o indice considerar o valor
individual e as médias das familias de maneira pon-
derada, o que resultou na selecdo de um nimero
diferenciado de familias e de individuos por fa-
milia, enquanto na selegdo entre e dentro conven-
cional, apés a selecéo da familia, o nimero de in-

dividuos permanece constante por familia (PIRES,
1996). Um risco a que o melhorista estd sujeito quan-
do usa esse tipo de indice de selecdo combinada &,
conformerelataram VIANA e CRUZ (1997), selecio-
nar plantas excepcionais, cuja superioridade seja de-
vido afatores ndo genéticos, as quais pertencam afa-
milias com desempenho inferior em detrimento de plan-
tas boas pertencentes a familias de comportamento
superior.

As estimativas de progressos genéticos
advindos da sel ec8o combinadaévariavel entreoscru-
zamentos e apresentam magnitudes muito expressivas.
Ospesosbl, b2 eb2c, naformade pesos ponderados
para herdabilidade restrita dentro de familias, indica-
ram aimportanciarel ativade cadadesvio nacomposi-
¢80 do indice que expressa o valor genético da planta.
Essa ponderac&o, pode refletir em maior ou menor
indicativo de presenca de variancia ambiental entre e
dentro defamilias(VIANA e CRUZ, 1997). Com isso,
guanto maior o indice ponderado, maior serd o efeito
ambiental dentro de familia, sendo também esse indi-
ce associado ao coeficiente gerado pela porgdo da
variénciagenéticaaditivaexploradaentrefamiliasem
relacdo & porgéo explorada dentro de familias, ocor-
rendo decréscimo desta Ultima parte, geracdo apés
geracdo, em plantas de autopolinizagdo. A expectativa
de maior ganho com a utilizag&o da selecdo combina-
da esté no cruzamento que apresenta a menor relacéo
bz / ble sz / b1 .

A eficiénciada selegdo combinada, em re-
lacdo & selecdo entre e dentro, evidenciou valores da
ordem de 1,035 a 1,352, variando de cruzamento para
cruzamento, e correcdo ou ndo dos dados. No entanto,
com a correcdo dos dados, nota-se maior expectativa
de eficiéncia da selecdo combinadaem relagcdo a sele-
¢do entre e dentro, superando valores citados por
FALCONER (1987), que séo de até 10%.

Selecdo individual para producao de gr&os

As expectativas de ganhos nos caracteres
avaliados em virtude dasel ecdo em producdo de gréos
foram estimadas para que se pudesse prever seu com-
portamento e comparar a selecdo simulténea (Tabela
3). A selecdo em producdo de gréos previa ganhosin-
diretostanto em nimero de dias paramaturacdo, quanto
em atura de planta na maturagéo, nos trés cruzamen-
tos, para dados originais e corrigidos. Esses ganhos
indiretosforam de magnitudesrel ativamente baixas, o
gue esta associado a um reduzido diferencial de sele-
¢do indireto nestes caracteres, uma vez que as
herdabilidades para os dois caracteres, nostrés cruza-
mentos, foram bastante expressivas. Quanto a produ-
¢80 de gréos, a expectativa de maiores ganhos esta na

Ciéncia Rural, v.34, n.3, mai-jun, 2004.



Comparagdo de procedimentos de sele¢do para producéo de gréos em populagdes de soja. 691

Tabela 3 - Estimativas de parametros genéticos para dados originais e corrigidos para efeito ambiental em produgfo de graos, numero de dias
para maturagdo e altura de planta na maturagdo utilizando-se selecdo individual ¢ a selegdo “livre de pesos™ ¢ “livre de
pardmetros™ nos trés cruzamentos (CR1, CR2 e CR3) em progénies Fs de soja’

CRI CR2 CR3

Pardmetros’
NDM APM PRO NDM APM PRO NDM APM PRO
h; 0.999 0.880 0.432 1,000 0.899 0.206 0.871 0.813 0.720
I, 1.000 0.861 0.499 0.824 0.402 0.164 0.730 0.752 0.780
X, 135239 63274 12545 131065 67929 9.337 132,100 58930 14.404
X, 137.725 70275 30204 133925 70.400 18605 135475 66100 30,501
X, 137126 72446 28264 134100 68958 18.887 - 136120 66.682  29.704
GS% 1.836 9.742 60.768 2,182 3272 20.398 2.225 9.898 80.507
GS, % 1.395 12,483 62.549 1.908 0.609 16.772 2233 9.895 82.828
X, 139450  87.725 21392 138775 89.250 15176 136950 73150 22806
Xy 139.006  88.58 18.061 138725 91154 15356 137570 75124 23.784
GSI% 311 34,025 30,440 5.882 28230 12,851 3.197 19,630 42,022
GSI. % 2785 34441 21.949 4815 13.740 10,571 3.025 20671 50,779

"CR1: "CEPS 77-16" X *Doko RC™ : CR2: “CEPS 89-26" X "IAC - 8" ; CR3: "CEPS 89-26" x "FT-Cristalina’.

? herdabilidades restritas em nivel de individuo para dados originais (hz) e para dados corrigidos (l’l2 )'médi'l' originais (y )
herdabilidades restritas em nivel de individuo p ados orig 1) ¢ para dados corrigidos (71, ). as originais o)

médias fenotipicas dos individuos selecionados (X\) - médias dos individuos selecionados com base nos dados corrigidos para efeito

ambiental (X\-(-) . ganhos percentuais com base no valor tenotipico (GS %) ¢ com base no valor corrigido (GSc %) para selegdo

individual: médias fenotipicas dos individuos selecionados (X\'/ ) ¢ médias dos individuos selecionados com base nos dados corrigidos

para efeito ambiental ( /\'\‘I(' ) para sele¢io “livre de pesos™ e “livre de pardmetros™  ganho, em porcentagem, da média original esperada

~ . I ™ . vy N
pela sefegao com base no valor fenotipico e no valor corrigido ( GST% ) e ( (IS]( %). respectivamente, utilizando-se a selegdo “livre

de pesos™ e “livre de pardmetros”™.

populagéo pertencente ao cruzamento CR3, que apre-
senta os maiores coeficientes de herdabilidade entre
ostrés cruzamentos, associado ao maior diferencial de
selecdo, 0 que permite afirmar que € uma populagdo
promissora, por apresentar elevada variabilidade ge-
nética. Ja o cruzamento CR1 apresenta elevado dife-
rencial de selegcdo, masreduzidarepresentatividade do
valor genético pelo fenatipico.

Selecdo livre de pesos e de par ametros

Em todos os cruzamentos houve ganhosem
ndmero de dias para maturagdo, altura da planta na
maturacdo e producéo de gréos, sendo portanto o mais
promissor, com referénciaa producgdo de gréos, o cru-
zamento CR3 - CEPS 89-26 x FT-Cristalina (Tabela
3). A variagdo no diferencial de selecdo, quando base-
ada em dados corrigidos pela variacdo ambiental e

dados fenotipicos, foi pequena, evidenciando que o
fator de correcao foi aleatério nas progénies
selecionadas, caso contrério poderia ter subestimado
ou superestimado determinadas progénies numadeter-
minada faixa do experimento.

Comparando estes resultados com a sele-
¢&o individual, a expectativa de ganhos em producéo
de gréos foi menor em todos os cruzamentos. No en-
tanto, para os caracteres nimero de dias paramaturagéo
eaturadaplantanamaturacdo, também considerados
na selecdo, o ganho foi maior. Os caracteres nimero
dediasparamaturacéo e alturada plantanamaturagéo,
em soja, apresentaram, além de altaherdabilidade, alta
associagao genética com o carater producado de gréos,
podendo ser importante no processo seletivo
(JOHNSON et d., 1955; KNOW & TORRIE, 1964,
SANTOS, 1994).
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Reiset al.

CONCLUSOES

A selecdo combinada é superior a selecéo
entre e dentro de familias, tanto para dados corrigidos
guanto para os ndo corrigidos; aestratégiaselegdo in-
dividua promove maior expectativa de ganho genéti-
co paraproducdo de gréos; o cruzamento de maior ex-
pectativa de ganhos em producdo de grdos em todas as
estratégias de selecdo € o CR3; o método de correcéo
dos dados pela variag8o de linhagens homozigéticas
(cultivares-padréo) é umaaternativaparao melhorista
de plantas como auixilio no processo seletivo.
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