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O vitiligo é uma doenga sistémica cronica
adquirida, de evolucao clinica imprevisivel, caracteri-
zada pelo surgimento de maculas acromicas na pele,
causadas pelo desaparecimento dos melandcitos. A
doenga afeta ambos os sexos igualmente, pode mani-
festar-se em qualquer idade e afeta cerca de 1% da
populacao. Independentemente da etiopatogenia do
vitiligo, ainda pouco conhecida, fatores genético-epi-
demiologicos de suscetibilidade a doenga tém sido
identificados através de diferentes tipos de analises
observacionais € moleculares. Este estudo envolveu
um total de 1173 individuos, entre pacientes afetados,
seus pais, parentes e controles independentes, dis-
tribuidos em duas amostras populacionais de desen-
ho distinto: 212 trios formados pelos pais € um indi-
viduo afetado, ideal para anilise genética, e 134 casos
e 134 controles nao-afetados. Anilise envolvendo
todos os 586 individuos afetados por vitiligo revelou
distribuicio nao-randdémica das varidveis médias de
idade de inicio da doenca, histéria familiar, fendmeno

de Koebner (FK) e ocorréncia de co-morbidade auto-
imune entre os tipos de vitiligo vulgar, acrofacial e
segmentar (P<0,001). Andlise de associagao baseado
em familias revelou trés sinais independentes de asso-
ciacao entre a doenga e o l6cus do gene DDR1, sendo
que o alelo “C” do tag SNP rs2267641 estava associa-
do a um aumento do risco para vitiligo tanto na
amostra de trios quanto no caso-controle (P=0,01,
OR=3,47; 95% IC = 1,22 - 9,17 e P=0,04, OR=6,00;
95% IC = 1,73 — 52,33, respectivamente). A melhor
evidéncia para associagao nos trios foi obtida para um
haplétipo composto pelos alelos de risco dos SNPs
rs4618569 e rs2267641 (P=0,0000). Além disso, foi
observado um enriquecimento idade-dependente do
alelo “T” do rs4618569 e alelo “C” do rs2267641 em
individuos afetados menores do que 25 anos. Em con-
clusao, foi identificado um padriao uniforme de asso-
ciacdo entre forma clinica do vitiligo e as variaveis
idade de inicio da doenca, ocorréncia de FK, histéria
familiar positiva e co-morbidades auto-imune associ-
adas, com possivel valor progndstico para a pro-
gressao clinica da doenca quando diagnosticada pre-
cocemente. Além disso, é proposto o DDR1 como um
novo gene de susceptibilidade ao vitiligo, implicando
possivelmente um defeito de adesao do melanécito
na patogénese da doenga. (N
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